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RESUM O: Calophyllum brasiliense Camb. (Clusiaceae) é uma espécie arbdrea de grande plasticidade ecol égica, presente em diferentes
fitofisionomias. Devido a sua preferéncia em colonizar solos com alta saturacdo hidrica, é considerada especialista em habitat e, por
estarazdo, ocorre com grande freqUiéncia nos ambientes ciliares. Assim, afim de se avaliar e compreender os padrdes da variabilidade
genéticainter eintrapopulacional de C. brasiliense nestes ambientes, duas popul agdes de Mata de Galeria foram amostradas. A partir
da andlise de eletroforese de isoenzimas, os resultados obtidos mostraram alta heterozigosidade para a espécie, H, de 0,444 e 0,492.
Os dados da estrutura genetica indicaram a auséncia de endogamia dentro das popul agBes e também para o conjunto das popul agdes
(f =-0,078; F=-0 ,063). A maior parte da variabilidade genética encontra-se distribuida dentro das populages ( 0 =0,14) eo
fluxo génico foi baixo (Nm = 0,83). A estimativa do coeficiente de coancestriaindicou estruturacéo genética espacial na menor classe
de distancia, com valores positivos e significativos, nas duas populagdes. Essas informagdes sdo importantes para subsidiar programas
de conservacdo genéticain situ e ex situ da espécie. Além disso, deve-se orientar para a preservacéo e manutencgéo das popul ages
naturais de C. brasiliense, pois esta espécie demonstra fragilidade aos fatores que pdem em risco a sua variabilidade genética.

Palavras-chave: Conservagdo genética, distribuicdo espacial, Guanandi.

GENETIC AND SPATIAL STRUCTURE OF NATURAL POPULATIONS OF
Calophyllum brasiliense Camb. IN GALLERY FOREST

ABSTRACT: Calophyllum brasiliense Camb. (Clusiaceae) is a tree of great ecological plasticity and it is present in different forest
physiognomy. Due to its preference to water-saturated soils, it is considered specialist in habitat, due to this, it occurs frequently in
theriparian forest. In order to access and understand the inter and intrapopulation genetic variability patterns, two populations of C.
brasiliensein gallery forest were sampled. The results obtained by isoenzyme electrophoresis analysis showed a high heterozygosity
for this species, HO equal 0.444 and 0.492. The genetic structure analysis indicated the absence of intra and inter populations
inbreeding ( f =-0.078; F = -0.063). Most of the genetlc variability was distributed within the populatlons( 6 = 0.14) and the gene
flow was low ( Nm = 0. 83). The coancestry coefficient estimated showed positive spatial structure in small distance classes. This
information isimportant to programs of conservation geneticsin situ and ex situ of the species. Moreover, it is necessary to improve
the preservation and the maintenance of natural populations of C. brasiliense, since this species demonstrates fragility to factors that
put at riskitsgenetic variability.

Key words: Conservation genetics, spatial distribution,Guanandi.

matas de galeria, sendo importantes pela atuagdo como
corredor ecolégico e banco de material genético, garantindo
a conservacdo de muitas espécies e contribuindo

1 INTRODUCAO

As Florestas Estacionais Semideciduais estdo

presentes em grande parte do Estado de Minas Gerais e
apresentam grande heterogeneidade floristica, distribuindo-
se em gradientes que vao desde as Matas Ciliares até as
Matas Mesofilas Semideciduais, formando mosaicos de
diferentes tipos vegetacionais (VELOSO et al ., 1991).

As florestas ciliares incluem as matas ciliares e
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Todo ambiente ciliar possui caracteristicas
edéficas distintas, sendo isto responsavel pela
especificidade de determinadas espécies vegetais. Dentre
estas espécies, Calophyllum brasiliense Camb. se
destaca devido a plasticidade ecol 6gica e preferénciaem
se estabel ecer em solos com alta saturagéo hidrica. Como
grande parte destas areas encontra-se degradada, a
caracterizacdo da estrutura genética de populacdes de
espécies arbdreas pode demonstrar as conseqliéncias
desta degradacdo, de forma a orientar acbes para a
conservagao genética.

C. brasiliense é uma espécie de ampla plasticidade
ecol 6gica em ambientes ciliares. No Brasil, esta presente
em todas as bacias hidrogréficas, abrangendo quase todas
as regides fitoecol dgicas do pais (GUIMARAES et al., 1988).
A espécie é amplamente utilizada na alimentacdo animal
(LEME et a., 1994), na apicultura e com aplicacdo medicinal
(FIGUEIREDO, 1979). Além disso, é utilizada em
reflorestamentos para recuperacdo ambiental, reposicao
de Matas Ciliares (MARQUES, 1994) e plantio em &reas
com solo permanentemente encharcado (TORRES et al.,
1992).

Mediante a juncdo de conceitos de ecologia e
genética populacional, os marcadores genéticos vém sendo
utilizados para avaliar a variabilidade genética de
populacdes naturais de plantas (JAEGER, 2004; OLIVEIRA,
2000; PINTO et al., 2004; VIEIRA, 2005). Asinformagdes
obtidas nesses estudos séo importantes para a definicéo
de estratégias de conservagdo, apontando direcdes para a
monitoracdo de véarios ambientes (KAGEYAMA &
GANDARA, 1998).

Dessa forma, buscou-se com este trabalho avaliar
e compreender os padrBes da variabilidade genética inter
eintrapopulacional, determinar o fluxo génico e estudar a
distribuicéo espacial em duas popul agBes de Calophyllum
brasilienseem Mata de Galeria.

2 MATERIAL E METODOS
2.1 Caracterizagdo das éreas de estudo

Devido agrande ocorrénciado C. brasiliense nas
matas de galeria do sul do Estado de Minas Gerais, duas
popul agdes foram escol hidas para caracterizar, quantificar
e avaliar adistribui¢do da sua variabilidade genética.

Populacdo ARA —CachoeiradasAranhas

Este local é representado por duas microbacias
(cOrrego Batatal e corrego Farias, 21°21°42" S, 44°46°05"
W) localizadas a 14 km do municipio de Itumirim, MG,
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sentido Carrancas, conhecida na regido como Cachoeira
das Aranhas. As duas microbacias séo paralelas, com
distancia aproximadade 1,5 km. A fisionomia da vegetacao
€ constituida por matas de galeria, com pontos continuos
ou fragmentados, que apresentam limites definidos com
formacéo ndo florestal (campo rupestre), e com altitude
média de 1.200 m. Nas duas microbacias ha ainterrupcéo
natural da vegetacdo em determinados pontos, devido a
presenca de afloramentos rochosos, fazendo com que a
distribuicéo de C. brasiliense ndo sgja uniforme ao longo
dos cursos d’&gua.

Populacdo CA —Carrancas

Esta &rea é caracterizada por duas microbacias
localizadas na entrada do municipio de Carrancas, MG,
sentido Itutinga, na &rea conhecida como Complexo da
Toca(21°28°24" S, 44°39°05" W). Asduas areas de estudo
(microbacias) estéo localizadas uma perpendicular aoutra,
auma distancia de aproximadamente 1,3 km. A fisionomia
da vegetacdo é congtituida de matas de galeria, com pontos
continuos ou fragmentados que apresentam limites
definidos com o campo rupestre, com altitude média de
1.300 m. Em apenas uma das microbacias, denominada de
Escorregador da Toca, ha a interrupcdo natural da
vegetacdo, devido a presenca de afloramentos rochosos,
0 que resulta na distribuicéo desuniforme dos individuos
de C. brasiliense ao longo do curso d’agua. Essa
microbacia apresenta sinais evidentes de degradacéo,
devido aos vérios pontos de visitacdo propicios a banhos.

2.2 Amostragem dosindividuos

Amostras de folhas de 60 &rvores adultas foram
coletadas nas duas populagfes. Em cada area foram
escolhidas duas microbacias, denominadas de
subpopulagdes | e |1, onde foram amostradas 30 arvores
distanciadas, quando possivel, a aproximadamente 20 m,
sendo estas georreferenciadas com o uso do GPS
(GARMIN-72). As folhas foram coletadas e
acondicionadas em sacos plasticos, levadas para o
Laboratério de Melhoramento Florestal e Recursos
Genéticos do DCF/UFLA e armazenadas em freezer a-80°C,
até o momento da extragdo das enzimas.

2.3 Extracéo das enzimas e eletroforese

A extracdo das enzimas foi feita com 200 mg de
tecido foliar, utilizando-se 1 mL da solucdo-tampéo de
extracdo (ALFENAS, 1998). A eletroforese de isoenzimas
utilizada foi avertical, conduzida em meio suporte de gel
de poliacrilamida de 4% para o gel de concentragéo e de
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7,5% e 10% para o gel de separacdo, dependendo do sistema
enzimatico. As revelagBes dos géis foram baseadas na
metodologia descrita por Alfenas (1998). Dez sistemas
enziméticos foram utilizados por apresentarem os melhores
padrbes i soenziméticos para interpretacdo (Tabela 1).

Tabela 1 — Sistemas enziméticos utilizados em Calophyllum
brasiliense Camb.

Table 1 — Enzymatic systems used in Calophyllum brasiliense
Camb.

Sistema enzimético Sigla EC*

Alcool desidrogenase ADH 1.01.01.01
a-esterase o-EST 3.01.01.01
B-esterase B-EST 3.01.01.01
Fosfatase &cida ACP 3.01.03.02
[3-galactose desidrogenase GLDH 1.01.01.48
Glucose desidrogenase GDH 1.01.01.47
Glutamato desidrogenase GTDH 1.04.01.03
Malato desidrogenase MDH 1.01.01.37
Sorbitol desidrogenase SDH 1.01.01.14
Xiquimato desidrogenase SKDH 1.01.01.25

* Enzyme Comission

2.4 Andlise dos dados

A caracterizacdo da variabilidade genética intra e
interpopulaciond foi avaliada pela porcentagem de locos
polimérficos, nimero médio de alelos por loco (A),
heterozigosidade média observada ( /) e esperada ( /). Foi
calculada a porcentagem de locos em eqiiidade génica (baixa
amplitude de variacdo), com fregiiéncias alélicas entre 0,350
€ 0,650 (FRANKEL et a., 1995). A estrutura genéticafoi
abordada a partir dos coeficientes de coancestralidade de
Cockerham (1969), sendo estimados os indices de fixacdo
para a média das populagdes ( f ) e para o conjunto das
popul agBes ( F ) e adivergéncia genética entre populagdes
(Qp), com o uso dos programas GDA (LEWIS & ZAYKIN,
2000) e BIOSY S 2 (SWOFFORD & SELANDER, 1997). O
fluxo génico entre as populagdes foi estimado a partir da
relacéo entre a quantidade de migrantes ( Nm) e a
divergéncia entre populagdes (4 ), de acordo com Crow &
Aoki (1984). O tamanho efetivo de vizinhanca (N ) foi utilizado
para estimar o nimero médio de individuos numa area onde
ocorre panmixia:Ny, = 2. Nm(SLATKIN & BARTON, 1989).

Para a andlise da estrutura espacial de C.
brasiliensefoi utilizado o programa SPAGeDi 1.1 (HARDY
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& VEKEMANS, 2002). O coeficiente de coancestria (4, )
foi estimado entre plantas, para cada classe de distancia
(RITLAND, 1996). O erro padréo da média das estimativas
foi obtido por reamostragem jackknife (EFRON & STEIN,
1981) entre locos e, a partir dele, foram construidos
intervalos de confianca a 95% de probabilidade. A
auséncia de estrutura genética espacial foi testada
dentro de cada classe de distancia, utilizando-se 1.000
permutactes.

3 RESULTADOS E DISCUSSAO

Os dez sistemas enzimaticos utilizados revelaram
14 locos polimérficos, que apresentaram estrutura
monomeérica da enzima e segregacéo de dois alelos em
cadaloco (Tabela 2). O nimero de sistemas enzimaticos e
de locos polimdrficos utilizados para a caracterizagéo
genética de espécies arbdreas € bastante variavel. Berg
& Hamrick (1997) sugerem um minimo de 10 locos
polimérficos para os estudos de diversidade e estrutura
genética. Vérios trabalhos visando a caracterizacdo
genética de espécies arboreas de ocorréncia em ambientes
ciliares tém utilizado um namero de locos préximos ao
recomendado pel os autores citados acima. Jaeger (2004)
realizou a caracterizag@o genética e demografica de
populagdes naturais de Xylopia emarginata Mart., em
Mata de Galeria, analisando 11 locos polimdrficos; este
mesmo nimero de locos foi utilizado por Pinto et al. (2004)
em populagdes naturais de Copaifera langsdorffii Desf.
em areas de Mata Ciliar. Outros estudos com espécies
arbéreas, como o de Oliveira (2000) e Vieira (2005),
utilizaram 11 e 10 locos isoenzimaticos polimorficos,
respectivamente. Assim, presume-se que 0 nimero de
locos polimdrficos obtidos neste estudo é coerente com
outros trabalhos que avaliaram e caracterizaram a
variabilidade genética, a estrutura e o fluxo génico de
espécies arboreas.

A andlise das freqliéncias a élicas das popul ages
de C. brasiliense mostra a segregacdo de doisalelose a
auséncia de alelos exclusivos em todos os locos
analisados. De modo geral, as fregliéncias alélicas foram
semel hantes entre as populagfes. Com a excegdo no loco
o-EST1, o aelo 2 apresentou-se com maior freqliénciaem
todos os outros locos nas duas populagdes. As maiores
freqiiéncias do alelo 2 foram detectadas nos locos B-EST 1,
GTDH1, MDHL1 e SDH1, na populagdo amostrada na
Cachoeira das Aranhas e nos locos ADH1, B-EST1, B-
EST2, GLDH1, GDH1 e MDH1, na populagdo amostrada
em Carrancas.
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Tabela 2 — Frequéncias alélicas e tamanho da amostra (n) de
arvores reprodutivas de populagfes naturais Calophyllum
brasiliense Camb. amostradas em éreas de Mata de Galeria.

Table 2 - Alleles frequency and sample size (n) of reproductive
trees of natural populations of Calophyllum brasiliense Camb.
sampled in Gallery Forest areas.

Locos Aldlos  Cachoeiradas Aranhas  Carrancas
ADH1 1 0,333 0,275
2 0,667 0,725
n 60 60
o-EST1 1 0,500 0,509
2 0,500 0,491
n 57 57
o-EST2 1 0,466 0,466
2 0,534 0,534
n 59 59
B-EST1 1 0,263 0,254
2 0,737 0,746
n 59 59
B-EST2 1 0,317 0,292
2 0,683 0,708
n 60 60
ACP1 1 0,368 0,458
2 0,632 0,542
n 53 59
ACP2 1 0,466 0,414
2 0,534 0,584
n 58 58
ACP3 1 0,373 0,390
2 0,627 0,610
n 57 59
GLDH1 1 0,322 0,292
2 0,678 0,708
n 59 60
GDH1 1 0,398 0,246
2 0,602 0,754
n 59 59
GTDH1 1 0,229 0,431
2 0,771 0,569
n 59 58
MDH1 1 0,246 0,153
2 0,754 0,847
n 59 59
SDH1 1 0,119 0,331
2 0,881 0,669
n 60 59
SKDH1 1 0,325 0,356
2 0,675 0,644
n 60 59
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Na populagdo amostrada na Cachoeira das Aranhas
aeqliidade génicafoi de 42% dos locos (a-EST1, a-EST2,
ACP1, ACP2, ACP3 e GDH1) e em Carrancas foi de 50% (o
EST1, a-EST2, ACP1, ACP2, ACP3, GTDH1 e SKDH1). A
equidade génica representa a menor variagdo das
freqUiéncias alélicas numa espécie, sendo, entdo, um
indicativo de maior diversidade genética (FRANKEL et al.,
1995). Os val ores de eqiidade génica encontrados nas duas
popul agBes revelam que estas possuem aproximadamente
metade dos locos com alta variag&o das freqiiéncias aélicas,
0 que em longo prazo pode torna-los mais susceptiveis
aos efeitos de deriva genética, estando estes mais
susceptiveis a perda de alelos. Sendo assim, visando a
preservacdo e a conservacdo genética de C. brasiliense
nesses remanescentes, sdo necessarias medidas que
garantam a conectividade dos mesmos, de forma que toda
amatriz vegetacional de inser¢do possa exercer 0 seu papel
de vetor. Tais medidas poderiam contribuir paraa acdo dos
agentes polinizadores e dispersores, que sao fundamentais
para a manutencdo da variabilidade genética (JOHANSSON
et al., 1996; VIEIRA, 2005).

O polimorfismo detectado nas duas popul agdes foi
de 100% e o nimero de alelos por loco foi A= 2 (Tabela 3).
As estimativas das heterozigosidades observadas (Ho)
foram de 0,444 e 0,492 e das esperadas ( H, ) de 0,430 e
0,438, nas populacdes de Cachoeira das Aranhas e
Carrancas, respectivamente. O indice de fixacdo ( f ) foi
negativo nas duas populacdes. Os valores de
heterozigosidade indicam que a populagdo de Cachoeira
das Aranhas, de menor eqiidade génica, possui também
um menor nuimero de heterozigotos e, por conseqiiéncia,
menor diversidade genética.

Os vaores de heterozigosidade encontrados por
Kawaguici & Kageyama (2001), com a mesma espécie agi
estudada, foram de 0,141 para H, €0,223 para He. Nota-
se que estes foram menores do que os val ores encontrados
no presente estudo. Entretanto, valores préximos aos
detectados para o C. brasiliense foram relatados para
outras espécies arbéreas, como para Xylopia emarginata
(JAEGER, 2004), cujos valores foram de 0,484 e 0,722
para H,e 0,395 e 0,425 para He. Oliveira (2000) e Pinto et
al. (2004), estudando Copaifera langsdorffii, uma espécie
também encontrada em Mata de Galeria, encontraram
valores de heterozigosidade proximos ao encontrados para
C. brasiliense, Hovariando de 0,227 a0,483 e He variando
de 0,282 a0,435.

Os resultados mostram que as arvores de C.
brasiliense amostradas em Carrancas possuem maior
nimero de heterozigotos em relagdo as da Cachoeira das
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Aranhas. Em Carrancas, a proximidade das subpopulacdes
(microbacias) estudadas com outras, possivel mente, favorece
a troca de aelos entre as arvores e, conseqlientemente,
aumenta a variabilidade genética. Outro fato a ser
considerado € o relevo, no qual estéo localizadas as
populacdes de Mata de Galeria. Na Cachoeira das Aranhas,
o relevo € mais acentuado e a presenca de maci¢os rochosos
provavelmente age como uma barreira fisica a polinizacéo e
dispersdo, o que pode estar contribuindo para um maior
fluxo génico entre arvores proximas.

As estimativas médias dos coeficientes de
coancestralidade obtidas das &rvores de C. brasiliense,
amostradas em éreas de Mata de Galeria, resultaram em
auséncia de endogamia para o conjunto das populacdes
(F =-0,063) e também dentro das populagdes ( f =-0,078)
(Tabela4). Jaeger (2004), estudando popul agdes de Xylopia
emarginata, em Mata de GaeriaeOliveira (2000) estudando
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populacdes de Copaifera langsdorffii, em Mata Ciliar,
também verificaram a auséncia de endogamia.

A divergéncia genética ( Hp) para as amostras de
C. brasiliense entre as populacoes da Cachoeira das
Aranhas e Carrancas foi baixa (1,4%). Portanto, a maior
parte da variabilidade genética encontra-se dentro das
populacdes. Quando analisadas separadamente, a
variabilidade genética dentro da popul agdo amostrada na
Cachoeiradas Aranhas foi de 97,3% e, em Carrancas, de
99,8%. Esses valores estdo coerentes com os obtidos para
a eqliidade génica, confirmando que as arvores amostradas
em Carrancas, que possuem mais locos em eqiidade génica,
apresentam também maior variabilidade genética. Os valores
encontrados estdo préximos aos observados para Xylopia
emarginata, 91,7% (JAEGER, 2004) e Copaifera
langsdorffii, 86,9% (OLIVEIRA, 2000), que sio espécies
de ocorréncia abundante nesse tipo de habitat.

Tabela 3 — Variabilidade genética de populagGes naturais de Cal ophyllum brasiliense Camb. amostradas em éreas de Mata de

Galeria.

Table 3 - Genetic variability of natural populations of Calophyllum brasiliense Camb. sampled in Gallery Forest areas.

{ndices de diversidade Cachoeira das Aranhas Carrancas
Porcentagem de locos polimérficos (0,99) 100 100
Nimero médio de alelos por loco (A) 2,0 2,0
Heterozigosidade observada (H,) 0,444 (0,053) 0,492 (0,040)
Heterozigosidade esperada (H,) 0,430 (0,021) 0,438 (0,018)
. o f -0,031 -0,125
Indice defixacao (T ) [-0,215; 0,151] [-0,265; 0,017]
Tamanho da amostra (n) 60 60

() = desvio padréo; [ ] = intervalo de confianga

Tabela 4 — Estimativas dos coeficientes médios de endogamia dentro das popul agBes ( f ), do conjunto das popul agBes ( |f ) eda
divergéncia genética entre popul agdes ( 9p ) naturais de Cal ophyllum brasiliense Camb. amostradas em Mata de Galeria.

Table4 - Estimate of inbreeding levelsinside of the populations ( f ), for the total set of populations (|f ) and of the genetic divergence
among populations (é p) of Calophyllum brasiliense Camb. sampled in Gallery Forests.

Populagbes de estudo f

A A

F 0

p
0,078 -0,063 0,014
Mata de Galeri ’ ! ’
adetaena [0,071; 0,216] [-0,21; 0,092] [-0,001; 0,034]
-0,046 -0,017 0,027
Cachoeiradas Aranhas ! ' '
[-0,224; 0,136] [-0,204; 0,167] [-0,004; 0,076]
Corrences 0,127 0,124 0,002
[-0,269; 0,018] [-0,260; 0,015] [-0,008; 0,013]

[ 1= intervalo de confianga (o = 0,05); * = significativo a 5% de probabilidade
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O fluxo génico estimado para as populagdes de C.
brasiliense foi de 0,83 migrantes por geragdo (Tabela5).
Esse baixo nlimero indica que o fluxo génico ( Nm) néo é
suficiente para prevenir a diferenciagdo devido a deriva
genética. Cabe ressaltar que o calculado a partir da
divergéncia genéticareflete o fluxo de genes histérico. Ele
ndo indica, necessariamente, se esta havendo troca génica
em determinado evento reprodutivo, mas estima os niveis
de fluxo génico que devem ter ocorrido no passado para
produzir os padrdes observados de estrutura genética.

Tabela 5 — Numero de individuos (N), fluxo génico (Nm) e
tamanho de vizinhanga ( N p ) de populagdes naturais de Mata de
Galeriade Calophyllum brasiliense Camb.

Table 5 — Number of individuals (N), gene flow (|\]m) and
neighborhood size ( N, ) of natural populations of Gallery Forest
of Calophyllum brasiliense Camb.

Popul agGes de estudo N Nm N b
Matade Galeria 120 0,83 521
Cachoeira das Aranhas 60 0,63 3,95
Carrancas 60 0,83 521

Na populagéo de C. brasiliense, amostrada na
Cachoeira das Aranhas, embora as microbacias estgjam
localizadas proximas (950 m), o nimero de migrantes foi
baixo ( Nm= 0,63). Neste caso, o fluxo génico pode estar
sendo dificultado por alguma barreirafisica, visto que as
microbacias so separadas por grandes maci ¢os rochosos,
dificultando a dispersdo de pdlen e sementes e interferindo
na movimentagdo de alelos entre as arvores.

Em Carrancas, embora mais distantes (1.300 m), as
microbacias estdo localizadas numa area de relevo menos
acentuado. Assim, aformacdo de ambientes propicios ao
desenvolvimento deC. brasiliense € maior, o que favorece
a acdo dos agentes polinizadores e dispersores e, como
conseqiiéncia, aumenta a chance de troca de alelos entre
as arvores. Outro fato importante a ser considerado em
Carrancas é a matriz vegetacional, na qual estéo inseridas
as arvores de C. brasiliense, que permite a inser¢do de
novos gendtipos, fazendo com que o fluxo sgia maior entre
as suas microbacias e a diversidade genética entre elas
maior do que na populagdo da Cachoeira das Aranhas.
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Jaeger (2004), estudando popul agdes naturais de
Xylopia emarginata amostradas em Mata de Galeria,
encontrou valores de variando de 0,24 a 20,77. Para este
autor, a presenca de agentes dispersores, principa mente
dafauna, é de extremaimportancia para o fluxo génicoea
ocorréncia de barreiras geogréficas, como divisores
d’agua, diminui a movimentacéo de alelos entre as
popul agBes.

Os valores de tamanho de vizinhanga ( N ,) estimados
indicam que na populagdo de Cachoeira das Aranhas o
menor tamanho da vizinhanga deC. brasiliense Nb =3,95)
pode resultar em deriva genética mais acentuada e, como
consequiéncia, reducéo da heterozigosidade e menores
niveis de variabilidade genética.

A distribuicdo espacial das éarvores de C.
brasiliense na Cachoeira das Aranhas mostra que a espécie
ocorre em todo curso d’agua (Figura 1), apesar de serem
observadas pequenas interrupcdes da vegetacdo em
alguns locais, devido a existéncia de afloramentos
rochosos. Em Carrancas, as &rvores ndo se encontram
distribuidas uniformemente nas duas microbacias.

Devido a predominancia de macicos rochosos em
uma das microbacias, aocorrénciadeC. brasiliense, nesse
curso d’agua, érestritaadeterminadoslocais. Nadreaonde
ha auséncia de afloramentos rochosos, as arvores estdo
distribuidas em toda a bacia e observa-se a presenga de
outras espécies arbdreas tipicas de Mata de Galeria, como
Podocarpus lambertii Klotzsch. ex Endl., Protium
spruceanum (Benth) Engl., Talauma ovata St. Hil. e Xylopia
emarginata Mart.

A estimativa do coeficiente de coancestria mostra
gue existe uma tendéncia das arvores mais préximas
apresentarem maior valor de coancestria do que as mais
distantes, ou seja, indica agrupamentos de individuos
provavelmente aparentados (Figura 2). Na Cachoeira das
Aranhas, foram detectados valores positivos e
significativos de coancestria entre pares de arvores até
uma distancia de, aproximadamente 80 m e, em Carrancas,
até 34 m. Assim, para a conservagdo da variabilidade
genética de C. brasiliense neste ambiente, é necessario
gue se mantenha uma distancia minima entre individuos
a0 se redlizar a coleta de material genético, seja para
futuros trabalhos de recuperacdo ou para o plantio em
novas areas.
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Figura1- Posi¢o e distribuico espacial de &rvores de Calophyllum brasiliense Camb. amostradas em éreas de Mata de Galeria

Figure 1 - Position and spatial distribution of trees of Calophyllum brasiliense Camb. sampled in areas of Gallery Forest.
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Figura 2 - Correlograma para o coeficiente de coancestria para classes de distancia de érvores de Calophyllum brasiliense Camb.

amostradas em fragmentos de Mata de Galeria.

Figure 2 — Correlogram of coefficient of coancestry per distance classes of trees of Calophyllum brasiliense Camb. sampled in

fragments of Gallery Forest.

4 CONCLUSOES

Nas duas populacdes amostradas em Mata de
Galeria, C. brasiliense apresentou valores de variabilidade
genética condizentes com os de outras espécies arbéreas
tropicais. A diversidade genética mostrou ser maior dentro
das populacdes.

O fluxo génico estimado revelou ndo ser suficiente
para contrapor os efeitos de deriva genética. As duas
populacdes estudadas apresentam estruturacdo genética
espacial positiva namenor classe de distancia, indicando

agrupamentos de individuos de C. brasiliense
provavel mente aparentados.
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